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Universita Riorganizzazione con 12 macroaree, 55 dipartimenti e facolta piu leggere

Sapienza, ecco la rivoluzione

Lettera del rettore Frati: legare le risorse all efficienza

me: in Filosofia confluiscono, ad esempio, ricerche stori-

Facolta piu «leggere», e dipartimenti dimezzati, da 111
a 55, nella nuova Sapienza che ruotera intorno a 12 ma-
croaree, In una lettera che in questi giorni € stata recapita-
ta atutti i direttori di dipartimento del primo ateneo capi-
tolino, il rettore, Luigi Frati, ha chiesto «di inviare entro
il 15 febbraio le proposte di aggregazione tra dipartimen-
ti». Ma gi3 le nuove 12 macroaree in cui confluiranno gli
attuali dipartimenti e facoltd hanno una forma e un no-

Il nuovo modello di ateneo con 12 macroaree. Preoccupati gli studenti di Statistica

Facolta pit «leggere» e di-
partimenti dimezzati, da 111
a 55, nella nuova Sapienza. In
una lettera che in questi gior-
1 & stata recapitata a tutti i di-
rettori di dipartimento del
primo ateneo capitolino, il
rettore, Luigi Frati, ha chiesto
«di inviare entro il 15 febbra-
io le proposte di aggregazio-
ne tra dipartimenti». Ma gia
le nuove dodici macro-aree
in cui confluiranno gli attuali
dipartimenti e facolta hanno
una forma e un nome: in Filo-
sofia confluiscono ricerche
storico-filosofiche e pedago-
giche e studi filologici. In Di-
ritto e economia delle attivi-
té produttive sono ospitati di-
ritto privato e comunitario e
economia aziendale, Manage-
ment ¢ tecnologie raccoglie
scienze della gestione d'im-
presa e quasi sicuramente
Banche, assicurazioni e mer-
cati. Ingegneria nucleare sci-
vola nella huova Ingegneria
elettrica. Il prestigioso dipar-
timento di Fisica mantiene
nome e organizzazione inter-
na, ma qui potrebbero arric-
chire il panorama anche ricer-
catori provenienti da Ingegne-
ria. «E niente pill spezzetta-
menti per Lettere e settori affi-
ni - promette Luigi Frati - che
finiscono tutti nella grande
area Umanistico-letteraria».
Qualche denominazione, pe-
10, non é stata ancora stabili-

ta perché «dipende se la scel-
ta cadra su un nome tradizio-
nale o piu innovativo - preci-
sa il rettore - Ad esempio
Scienze della salute e del be-
nessere, come viene chiama-
to in Gran Bretagna, potreb-
be coordinare medicina, psi-
cologia e magari sociologia».
Analogo discorso riguarda di-
ritto dell’economia che si ac-
corpa con economia pubblica
(mma non ha ancora indicato
un nuovo nome). Dai vertici
della Sapienza é stato fatto no-
tare anche che sono gia stati
disattivati i dipartimenti di
contabilitd nazionale ed anali-
si dei processi sociali, econo-
mia aziendale, ingegneria nu-
cleare e conversioni di ener-
gia.

Tra i criteri di accorpamen-
to, l'affinita disciplinare e un
numero minimo di docenti
(che passa dai 30 attuali a
55-60). Per cancellare even-
tuali dubbi, Frati precisa nel
documento: «Non sfugge
Vimportanza di mettere fine
all'anomalia per la quale i di-
partimenti sono formalmen-
te sede di sola ricerca: lo sfor-
zo & quello di procedere alla
riorganizzazione non per ami-
cizie o inimicizie tra professo-
ri, ma per finalita scientifiche
culturali».

Inoltre nella lettera il retto-
re ricorda che «il modello ge-
nerale di governance & quella

co-filosofiche e pedagogiche e studi filologici. «Lo sforzo
¢ quello di procedere alla riorganizzazione non per amici-
zie o inimicizie tra professori - precisa il rettore - ma per
finalitd scientifiche culturali». I modello generale di go-
vernance «é quello di legare una parte importante delle
risorse alla valutazione», aggiunge Frati.

A PAGIN-;\_a

Francesco Di Frischia e Simona De Santis

«Piu ricerca, meno sprechi. Cosi cambio la Sapienza»

di legare una parte importan-
te delle risorse alla valutazio-
ne». Per questo motivo «le Fa-
coltd avranno la funzione
"leggera" , ma importante di
coordinare la didattica ed es-
sere "struttura di valutazio-
ne" concreta delle attivita di
ricerca (e di assistenza per
I'area medica), legando quin-
di parte delle risorse destina-
te ai dipartimenti alla loro ef-
ficacia/efficienza». In sostan-
za: piu risorse a chi ottiene i
migliori risultati nella ricer-
ca. La vecchia organizzazione
degli atenei federati «non ha
funzionato perché era troppo
eterogenea - commenta Frati
- e il criterio di giudizio era to-
talmente difforme. Nella nuo-
va area tecnologica le valuta-
zioni si baseranno sull’im-
pact factor (un metodo scien-
tifico internazionale per valu-
tare la qualita della ricerca
ndr), mentre si useranno me-
todi diversi nell’area giuridi-
Cao,

11 16 febbraio il Senato acca-
demico effettuerd una prima
valutazione delle proposte di
fusione su base volontaria,
ma dopo il 31 marzo per chi
non ha aderito scattera l'ac-
corpamento «d'ufficio». E dal
prossimo anno accademico &
previsto it riordino delle facol-
ta. La rivoluzione, pero, desta
anche perplessita. Sul web si
rincorrono le preoccupazioni
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degli aspiranti statistici che
temono un inglobamento di
Statistica con Economia. Mol-
i studenti chiedono «chiarez-
za, altrimenti il prossimo an-
no, ci scriveremo a Riminil».
Ma la preside, Gabriella Sali-
netti, smorza le polemiche:
«Non ci sara aleun accorpa-
mento».
Francesco Di Frischia
Simona De Santis

@ RIPRODLZIONE RISERVATA

L'accorpamento -

Prima una valutazione
delle proposte di
fusione volontarie,

dal 31marzo

si procedera d'ufficio
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Macroaree Docenti

Sono i nuovi confini disciplinari
in cui confluiscono i dipartimenti,
sede diricerca, tenendo
presente criteri quantitativi
(numero minimo di docenti) e
qualitativi (affinita scientifica)

E la media di professori
prevista per i nuovi dipartimenti
della Sapienza. Fino ad oggi,
invece, bastavano 30

docenti, in media, per

creare un dipartimento

55 15

Dl.narﬁmenti Febbraio

E il totale delle strutture E il termine per la

dedicate alla ricerca nella presentazione delle proposte

ricrganizzazione della di accorpamento dei

Sapienza, secondole dipartimenti su base

proposte lanciate dai vertici volontaria che i direttori

dell’ateneo romano devono presentare al rettore
Marzo

Entro questa data il Senato
accademico decidera gli
accorpamenti su base
volontaria. Poi le fusioni
rimanenti verranno stabilite
d'ufficio

Minerva |l rettore Luigi Frati e
il palazzo dell’'Universita che
ospita ’Aula Magna alle spalle
della statua della Minerva
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IN VISTA DELLA RIFORMA
Maiani al Cnr
avvialacura
dimagrante

mare I riordino deglientidiri-
cercabussa gid alla porta del
Cnordove sono iniziate le pro-
vedi curadimagrante. A fine
gennaio il presidente del pidy
importantc centro diricerca
pubblico italiano, Luciano
Maiani, ha scritto una breve
lettera ai direttori degli isti-
tuti e degli i dipartimenti in
cui ¢ diviso attualmente 'en-
te per avvertirli della neces-
sitd di «riformulare lo statu-
to ¢ conseguentemente mo-
dificare iregolamenti».

In calendario per tutto il
mese di fcbbraio incontri ¢
approfondimenti con tutti i
vertici del Consiglio nazio-
naledellaricerca. Traleipo-
tesi quella di riunire tutte le
articolazionidel Cnr in quat-
tro aree: habitat ¢ vita; mate-
ria; energia, informatica e si-
stemi produttivi; culturater-
ritorio e societa.
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I'ra le variabili dei geni
la danza dei farmaci

Dagli studi “Genome wide association” una serie di indizi inediti
“Iniziamo a capire perché cambiano le risposte dell'organismo”

«Se fino a quialche anno fa la comuni-
ta scientifica internazionale era arri-
vata a definire il ruolo di specifiche
varianti genetiche coinvolte nella su-
scettibilita adl alcune malattie, le nuo-
ve metodologzie di analisi della varia-
bilita distribuita lungo l'intero geno-
ma, i cosiddetti studi di “Genome
wide association” (Gwa), stanno evi-
denziando tutti gli altri geni coinvol-
ti»: lo spiega Antonio Amoroso, pro-
fessore di Genetica Medica all'Uni-
versita di Torino e direttore del Ser-
vizio di immunologia dei trapianti
dell'Ospedale Molinette.

I gruppi lleader in questa nuova
frontiera dellia genetica sono inglesi e
americani, molti dei quali gia prota-
gonisti del Prrogetto Genoma, come il
Sanger Institwte alle porte di Cambri-
dge, Massachusetts, e il National Hu-
man Genome Research Institute di
Bethesda, Maryland. Il primo impor-
tante studio di «Gwa» risale al 2007,
quando il canadese Robert Sladek
del Genome Quebec Innovation Cen-
tre pubblica sulla rivista «Nature» la
scoperta di allcune varianti genetiche
associate a um maggior rischio di svi-
luppare il dialbete di tipo 2. A gennaio
2008, invece, & partito «The 1000 Ge-
nomesy, il progetto lanciato dai lea-
der anglosassoni, affiancati dalla Ci-
na, che prevede l'analisi dell'intero
genoma di mille individui apparte-
nenti a gruppi etnici diversi.

Pazienti a confronto
Finoral'indagine degli elementi di va-
riabilita distribuiti in tutto il genoma
ha permesso di studiare I'insorgenza
di molte malattie complesse: oltre al
diabete, anche I’Alzheimer, il Parkin-
son, la sclerosi mul-

tipla e la schizofre-

nia, a cui concorro-

0o, al di 1a della no-

stra identita geneti-

ca, anche i fattori

ambientali e gli stili

di vita. Sitratta - com’e evidente - di
un approccio a largo raggio. La logi-
ca dei «Gway, che hanno I'obiettivo di
capire se un imsieme di varianti gene-
tiche & piu frequente in un gruppo di
pazienti rispetto a quanto ci si aspet-
ta nella popolazione generale, sono
stati, non a caso, la naturale evoluzio-
ne di quelli definiti come «studi di as-
sociazioney. Questi ultimi, pur met-
tendo a confronto i pazienti analizza-

ti con il resto della popolazione, han-
no il limite di riuscire ad analizzare
un unico parametro alla volta, biologi-
co o ambientale che sia.

«Ma nell'ambito della salute pub-
blica le pili promettenti applicazioni
dei “Gwa” non riguardano tanto le
malattie comples-
se quanto le rispo-
ste dell’organi-
smo ai farmaciy,
sottolinea Amoro-
so. B’ un campo
che riempie un
«buco» evidente.

Nonostante il
grande interesse
nato attorno alla
realizzazione di
test genetici e mi-
rati a diagnostica-
re malattie speci-
fiche, infatti, la re-
alta é che quelli di-
sponibili sul mer-
cato (e spesso ac-
quistabili in Rete
a prezzi abborda-
bili) non fornisco-
no mai risposte
del tipo «tutto o
nulla». Arrivano
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semmai a stimare

un rischio che nel peggiore dei casi &
pari al doppio di quello della popola-
zione generale.

«Ecco perché, personalmente,
sconsiglio l'utilizzo di questi test: il
motivo & che non restituiscono infor-
mazioni cosl rilevanti. La variabilita
che caratterizza il nostro genoma -
aggiunge - ha un proprio equilibrio e,
se decidessi di far analizzare il mio
genoma, scoprirei che sono neutrale
aun certo numero di malattie, suscet-

tibile ad altre e pro-
tetto nei confronti
di altre ancora. La
strategia piu effica-
ce, quindi, resta an-
cora quella di con-
trastare i fattori di
rischio. Per chi soffre di una cardio-
patia, per esempio, & consigliabile evi-
tare la vita sedentaria, un'alimenta-
zione ricca di grassi e I'abitudine al
fumo di sigarettax.

Riguardo alle reazioni ai farmaci,

invece, gli studi di «Gwa» sono molto

Zinteressanti: consentono di approfon-

dire le modalita con cui alcuni fattori
genetici influiscono sul loro metaboli-
smo, alterandone in questo modo I'ef-

ficacia. «Per certi farmaci antiepilet-
tici oppure per le terapie anticoagu-
lanti e anti-retrovirali, oggi & previ-
sta l'esecuzione di un test genetico
mirato a individuare i soggetti che po-
trebbero non beneficiare della cura o
addirittura sviluppare effetti collate-
rali gravi - spiega il
professore -. Se
davvero si riusci-
ranno ad abbattere
i costi del sequen-
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ziamento genomi-
co, sara possibile
archiviare il codice
genetico di un indi-
viduo per poi recu-
perarlo nei casi di
una sospetta malat-
tia o per la scelta
della cura pin effi-
cagey.
E non basta. Al
di 1a delle applica-
zioni in ambito dia-
gnostico e terapeu-
tico, i «Gway eredi-
tano dalle scoperte
realizzate dal Pro-
getto genoma un
capitolo che sem-
brava chiuso: il ruo-
lo evolutivo e fun-
zionale delle porzioni di Dna che non
producono proteine, il cosiddetto
«Dna spazzatura» («junk Dnay). Og-
gi si sa che queste zone sono almeno
altrettante rispetto a quelle occupate
dai geni tradizionali e che non sono
affatto inerti. Producono, infatti, mo-
lecole di acido ribonucleico (I’'Rna)
che derivano, come nel caso degli
Rna tradizionali, dalla copiatura di
un tratto di Dna, ma non intervengo-
no nella sintesi di proteine e sono per-
cio definiti «non codificanti», ncRna.

Funzioniregolatrici

«Riguardo alle possibili funzioni di
questi tratti di genoma sappiamo an-
cora poco, ma il fatto che si siano con-
servati molto bene nel corso dell'evo-
luzione della nostra specie ne testi-

monia I'importanza - dice Amoroso -.
Per orale categorie di ncRna sembra-
no essere almeno 10, tra piccoli e
grandi Rna, alcuni con funzione dire-
golatori dell'espressione genica, altri
strutturale. Sara I'analisi sempre piit
capillare del codice genetico a far lu-
ce su questo nuovo e affascinante
aspetto della variabilitd che ci con-
traddistingue 'uno dall'altro».

SCOPERTE ANNUNCIATE
«Si riaprono le indagini
sul ruolo evolutivo

del Dna spazzatura»

| Chic
Antonio Amoroso
Genetista

RUOLO: E' PROFESSORE DI GENETICA MEDICA
ALL'UNIVERSITA DI TORINO

. EDIRETTORE DEL SERVIZIO
DIIMMUNOLOGIA DEI TRAPIANTI
DELL'OSPEDALE MOLINETTE

ILSITO: HTTP.//AWWW.UNITO.IT/
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“Ho trovato
nel Dna

il segreto
del diabete”

ssmw L'era della genomica en-
tra nel vivo: da un maxi-test in
Islanda ecco le prime scoperte.

FRISALDI e PATERLINI PAG. 2829

“Strappo al Dna
le armi segrete
del diabete”

Laricerca tra gli islandesi: “Sono un perfetto laboratorio vivente’

?

“Discendono da un solo ceppo e sono rimasti isolati per 12 secoli”

Intervista

MARTA PATERLINI

Un guru
tra successl
e falliment;

Appena ricostituita do-
po la bancarotta, la so-
cieta islandese deCODE
Genetics torna a punta-
re alto: il fondatore e pre-
sidente Kari Stefansson non vuole ri-
nunciare al sogno di essere «il caccia-
tore dei geni portatori di malattie». E
sta dimostrando di esserlo davvero.

Neurologo con una carriera medi-
co-scientifica costruita negli Usa,
Stefansson crea deCODE nel ‘96 con
12 milioni di dollari e I'idea ambiziosa
di raccogliere i dati genetici dei pro-
pri concittadini e combinarli con in-
formazioni mediche e genealogiche
per identificare i «<marker» di specifi-
che malattie. Da Ii - ed & I’obiettivo fi-
nale - dovrebbe scattare I'operazione
di «cessione» dei geni per lo sviluppo
dinuovi farmaci.

Con 283 mila abitanti e 12 secoli di

isolamento alle spalle, I'Islanda rap-
presenta un esempio straordinario
di «inbreeding»: la popolazione deri-
va da un unico gruppo numericamen-
te esiguo di individui, il cui codice ge-
netico sj & tramandato attraverso le
generazioni senza mescolarsi con al-
tri. Di conseguenza, gli islandesi, che
discendono tutti da un manipolo di vi-
chinghi sbarcati verso la fine del IX
secolo d.C., sono geneticamente omo-
genei, perché il Dna dei progenitori &
rimasto pressoché jnalterato. E’ que-
sto a renderli attraenti agli occhi del-
la comunita scientifica per studiare
le malattie genetiche e in 15 anni il
bottino scientifico di deCODE si ¢ al-
largato, dato che sono stati identifi-
cati molti dei geni che predispogono
ad Alzheimer, schizofrenia, osteopo-
rosi, ansia, obesita e infarto.
Sfruttando queste conoscenze,
Stefansson pensava di realizzare far-
maci personalizzati e aiutare il 30%
dei pazienti che oggi non hanno bene-
fici dalle medicine in commercio.
Un'idea vincente dal punto di vista
scientifico, ma non
altrettanto dal pun-
to di vista economi-
co, perché il vero
business - almeno
per il momento -
non ¢ decollato.
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Una conferma di questa dicotomia
lampante é stata, da una parte, la
bancarotta del settore commerciale
e, dall’altra, un’importante pubblica-
zione sulla rivista «Nature». Analiz-
zando gli «Snp» (Single nucleotide
polymorphism), che individuano le
differenze alivello di singole basi e
che concorrono a formare il Dna di
ciascun individuo, deCODE ha sco-
perto una variazione del genoma con

un impatto maggiore nella predispo-
sizione al diabete di tipo 2, quello che
rappresenta il 95% dei casi.
Professore, questi dati sembrano
quasi uno spot pubbilicitario per fu-
turi investitori: qual é il significato
della scoperta?
«Il primo aspetto importante dello
studio & la malattia stessa. L'impatto
della variante genomica del diabete
di tipo 2 non solo & notevole, ma inu-
suale. Se la variazione & ereditata
per linea paterna, il rischio di muta-
zione aumenta del 30% rispetto a chi
questa variazione non ce I'ha. Se in-
vece l'origine & materna, il rischio di
insorgenza diminuisce del 10%. Circa
un quarto delle persone studiate ha il
piu alto rischio di combinazione delle
versioni di questo “Snp” e si trova in
una condizione di rischio di circa il
50% maggiore nell'arco della vita ri-
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spetto al quarto con la combinazione
protettivay.
Un'ennesima prova che la popola-
zione islande-
se rappresenta
la «cavia» per-
fetta?
«Proprio per le
caratteristiche
genetiche della
mia popolazione,
siamo gli unici a
distinguere cosa
sia ereditato dalla
madre e cosa dal
padre, cioé a sepa-
rare l'influenza
materna dall'in-
fluenza paterna
sulle generazioni
successive. E' af-
fascinante vedere
come la Natura
generi un equili-
brio cosi diverso.
La stessa varia-
zione, ma con una
discendenza pa-
rentale diversa,
ha un esito opposto che produce poi
un effetto nella selezione. Abbiamo
trovato la stessa tendenza - malattia
dal padre, protezione dalla madre -
in altre due variazioni: una riguarda
il cancro al seno, l'altra alla pelle».
Come avete ottenuto questi dati?
«Grazie alla straordinaria quantita
di dati raccolti dalla popolazione. Da-
ti che ci rendono molto forti. Per
esempio, sfruttando P'abilita di attri-
buire i dati di sequenza, possiamo
moltiplicare di 100
volte la quantita di
informazione gene-
rata dalla sequen-
za di un individuo.
Possiamo sfrutta-
re tutto questo per
scoprire e integrare varianti ancora
pit rare all'interno dei nostri test,
identificare bersagli genetici di far-
maci e mettere a disposizione dei no-
stri clienti il nostro know-how. Sono
convinto che questo sia un grande
vantaggio nel condurre studi di se-
quenziamento su ampia scala nel
prossimo paio di anni».

Tecnicamente, come avete proce-
duto?

«Abbiamo masterizzato il settore di
bioinformatica per gestire l'immen-
so mare di dati, che nasce dall’inter-
pretazione del genotipo e delle se-
quenze degli individui. La forza della
popolazione islandese sta proprio nel
fatto che meta del genotipo ¢ identi-
ca. Cosl, per la prima volta, lo “Snp”,
che sitrova sul cromosoma 11, é stato
associato al diabete di tipo 2, dopo es-
sere stato sequenziato con gli studi
“Gwas”, “Genome wide association”,
una tecnica che ha letteralmente ri-
voluzionato il campo della geneticay.
Che cosa sono i «Gwas»?
«Sono studi in cui vengono analizza-
te contemporaneamente centinaia di
migliaia di varianti geniche, senza
cheigeni oggetto di analisi siano sta-
ti selezionati a priori sulla base di un'
ipotesi biologica o patogenetica. Lo
scopo non ¢ identificare fattori di ri-
schio genetici per una determinata
malattia, ma nuovi geni (e dunque
nuovi meccanismi molecolari e cellu-
lari) alla base del-
la patologia. Tut-
tavia la metodolo-
gia non fa distin-
zione tra discen-
denza paterna e
materna  degli
“Snp”. DeCODE,
invece, puo trac-
ciare virtualmen-
te I'origine paren-
tale di ogni “Snp”
nel genoma delle
migliaia di islan-
desi che parteci-
pano al progetto.
Nello studio, infat-
ti, & stato utilizza-
to il database sul-
la popolazione e
sulla discendenza
genealogica per
determinare il ge-
nitore d’origine di
una serie di
“Snp”».
E allora perché la bancarotta? Che
cosa & andato storto?
«Lo spiego raccontando l'idea alla ba-
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se di deCODE, nata con la volonta di
aiutare la diagnostica mediante la ge-
netica. Volevamo capire la risposta
ai farmaci attraverso la genetica e
vendere queste finformazioni. Forse,
pero, siamo stati troppo ambiziosi.
Nel ‘96, la tecnologia per realizzare
I'obiettivo non ¢’era ancora. C'erano
solo gli studi di “linkage”, che indica-
no le regioni con i geni potenzialmen-
te adatti. La tecnologia adatta - quel-
la del “Genome wide association” -
ha esordito solo pochi anni fa. Duran-
te tutto questo tempo, comunque, ab-
biamo raccolto informazioni e dati,
che ora sirivelano utilissimi».

Qual & il futuro di DeCODE?
«Siamo consapevoli dell’eccezionali-
ta della nostra ricerca e di quello che
puo offrire. Ora ci sono investitori
pronti a scommettere su una nuova
deCODE, che si ripresenta con I'in-
tenzione di rifocalizzarsi su genetica
e diagnostica. Saga Investments é
pronta a investire 14 milioni di dolla-
ri eillavoro appena pubblicato dimo-
stra che siamo leader nel mondo. Vo-

glio continuare con il mio sogno: defi-
nire come un gene determini la diver-
sita del genoma, spiegare come la se-
lezione scateni I'evoluzione e la con-
nessione tra le mutazioniy.
Siete pero stati accusati di aver
violato la proprieta e la privacy
del materiale genetico: che cosa ri-
sponde?
«C'¢ una grande incomprensione,
perché di tutte le informazioni che
raccogliamo rispettiamo la privacy.

- La banca-dati ac-

coglie solo infor-

mazioni sanitarie

inserite nelle car-

telle cliniche in

possesso di ospe-

dali e case di cura

ed & previsto un sistema di criptag-
gio per -impedire l'identificazione
personale. In altre parole, l'individua-
lita dei dati scompare, lasciando spa-
zio alla sola statistica. Questa gestio-
ne ha reso gli islandesi molto favore-
volia deCODEp».

Che cos’é per lei una malattia?
«Continuo a cambiare la mia visione
della malattia. L'aspetto piu affasci-
nante ¢ la sua complessita. E le piii
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complesse di tutte sono le malattie
che colpiscono il cervello e gli aspetti
biochimici. Per esempio deCODE ha
trovato delle somiglianze genetiche
tra schizofrenia e autismo: significa
che esiste una sovrapposizione sor-
prendente proprio dal punto di vista
biochimico. Sarebbe quindi opportu-
ha una riclassificazione delle malat-
tie e questa trasformazione potra
aiutare anche nella definizione di un
trattamentoy.
Secondo lei, si
puo ridurre la
sfera della co-
scienza alla sem-
plice genetica?
«Il cervello rappre-
senta l'ultima fron-
tiera della biologia. Sono convinto
che, studiando la diversita delle fun-
zioni e la chimica che si cela dietro le
emozioni, si potra finalmente delinea-
re una definizione della coscienza.
Mi dispiace che non sia ancora suc-
cesso: siamo ancora troppo indietro
e non credo sia solo un’inadeguatez-
za della tecnologia. Esiste anche una
forte barriera concettuale tra noi
scienziati».

LA MAPPA DEI RISCHI
«Cambiano se la malattia
proviene dalla linea.
materna o paterna»

Chi¢

kart Stefansson
Neurologo

RUOLO: E’ |L FONDATORE DELLA SOCIETA’
«DECODE GENETICS» PER IL SEQUENZIAMENTO
GENOMICO

RICERCHE: [DEAZIONE DI NUOVI FARMACI
PERSONAULIZZATI

L SITO: HTTP:/WWW DECODE.COM/'

L'OBIETTIVO FINALE
«H’ identificare i marker

di sindromi che vanno
dall'infarto all’Alzheimer»

Lo sapevi che?

«Annodiamo la doppia elica contro le infezioni»

mmw Creare super-nodi nel filamento
del Dna dei virus e impedire cosi le in-
fezioni: I'obiettivo richiedera tempo,
ma la strada é aperta da uno studio
coordinato dall’ltalia e pubblicato sul-
la rivista dell’Accademia delle scienze
Usa, «Pnas». Era noto che lungo il
Dna dei virus si trovano dei nodi, ma
non si capiva come mai i virus riuscis-
sero arilasciare il loro materiale gene-
tico. «Ora abbiamo scoperto che I'in-
fezione scoppia, perché i nodi si sciol-
gono naturalmente», ha spiegato il
coordinatore della ricerca, il biofisico
Cristian Micheletti, della Scuola Supe-
riore di Studi Avanzati di Trieste.
L'enigma & stato risolto costruendo
un modello al computer: «Si trattava
il Dna come una collana di perline,
piuttosto flessibile, e invece - osserva
Micheletti - non si considerava la
struttura a doppia elica. Metterla in
uno spazio ristretto € come metterea
contatto due viti, con le scanalature

NOTIZIE

elicoidali: e possibile solo se sono
orientate in modo da formare un an-
golo tra gli assi». Analogamente, il
Dna impacchettato nel virus tende a
disporsi su piani diversi, creando un
piccolo angolo. In teoria diventa quin-
di possibile xannodare» il Dna, impe-
dendo che si sciolga e rendendolo di
conseguenza non infettivo.

SCIENTIFICHE
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LE CARATTERISTICHE

La composizione chimica del Dna

(acido desossiribonucieico)

¢ triplice: )
- un tipo di zucchero (il 'desossiribosio)

- un gruppo fosfato

+ una base azotata

Le basi azotate sono molecole
che passono essere di 4 forme
denominate:

adenina (A)

guanina (G)
. citosina (C)
- timina (T)

ke

LA TRASCRIZIONE

La molecola che conduce

; LAFORMA le informazioni dal Dna
La doppia elica & simile a una scala a pioli ritorta a spirale e funge da stampo

. dove i pioli sono rappresentati dalle basi appaiate e il resto per la sintesi delle proteine
della scala & costituito dall‘alternarsi di zuccheri e fosfati & I'Rna (acido ribonucleico)

NOTIZIE SCIENTIFICHE
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